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Bodenbeschaffenheit - Ermittlung der Haufigkeit ausgewahlter mikrobieller
Gensequenzen durch quantitative PCR aus DNA-Boden-Extrakten (ISO/DIS
17601:2024); Deutsche und Englische Fassung prEN ISO 17601:2024

Soil quality - Estimation of abundance of selected microbial gene sequences by
quantitative PCR from DNA directly extracted from soil (ISO/DIS 17601:2024); German
and English version prEN ISO 17601:2024
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